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Circuit des notifications d’infection par le VIH

• Toute découverte de séropositivité confirmée par WB et par un second prélèvement.
• Anonymisation.
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Surveillance virologique:
• Volontariat.
• Consentement.
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Résultats
(mars 2003 – juin 2006)

10 372 nouveaux diagnostics

22 HIV-1/2
(0.2%)

164 HIV-2
(1.6%)

9 998 HIV-1

644 NT 9 342 HIV-1M 10 HIV-1O et 2 HIV-1M/O
(0.1%)                     (0,02%)

4 002 non-B
(45.3%)

500 NT(M)4 840 B
(54.7%)

Parmi les 13 229 
nouveaux diagnostics 

chez des adultes,
données non 
disponibles 

pour 2857 cas : 
4% refus et 

19% pas de buvard



 F M Total 

Heterosex. 
Unknown 

8 
- 

2 
2 

10 
2 

 8 4 12 
 

HIV-2 HIV-1 group O

• Madagascar (n=1)

• Cameroon (n=9)
• Chad (n=1)

• France (n=2)

 F M Total 

MSM 
Heterosex. 
Transfusion 
Unknown 

 
83 
1 

34 

3 
51 
0 
14 

3 
134 
1 

48 
 118 68 186 

 

 

• France (n=20)
• Portugal (n=2)

• Côte d’Ivoire (n=64)
• Mali (n=19)
• Senegal (n=12)
• Guinea (n=8)
• Ghana (n=4), Cape-verde (n=4) 
•Mauritania (n=3), Guinea-Bissau (n=3)
• Burkina Faso (n=2)
• Gambia (n=1), Togo (n=1)

• Cameroon (n=5)
• Congo (n=1)

• Peru (n=1)
• Colombie (n=1)
• Algerie (n=1)
• Maroc (n=1)
• Unknown (n=24)



Résultats
(mars 2003 – juin 2006)

10 372 nouveaux diagnostics

22 HIV-1/2
(0.2%)

164 HIV-2
(1.6%)

9 998 HIV-1

644 NT 9 342 HIV-1M 10 HIV-1O et 2 HIV-1M/O
(0.1%)                     (0,02%)

4 002 non-B
(45.3%)

500 NT(M)4 840 B
(54.7%)

Parmi les 13 229 
nouveaux diagnostics 

chez des adultes,
données non 
disponibles 

pour 2857 cas : 
4% refus et 

19% pas de buvard



Infections récentes

0%

10%

20%

30%

40%

50%

Hommes
Fem

mes

< 3
0 a

.
30

 - 3
9 a

.
40

 - 4
9 a

.
> 5

0 a
.

Homose
xu

els
Hˇtˇ

ro
se

xu
els UDI

Fran
ce

Afri
que s

ub-sa
h.

Autre

95% CI

Groupe d'‰ge NationalitˇMode de contaminationSexe



0.041
0.85 (0.73-0.99)

Ile de France
Autres

Région de résidence

< 0.0011
0.31 (0.25-0.39)
0.65 (0.53-0.79)

France
Afrique sub-saharienne
Autres

Nationalité

< 0.0011
1.52 (1.18-1.97)
1.26 (0.99-1.60)
0.95 (0.73-1.23)

≥ 50
15-29
30-39
40-49

Age

< 0.0011
2.05 (1.64 -2.57)
1.09 (0.87-1.37)

Homme hétérosexuel
Homme homosexuel
Femme 

Sexe et mode de 
transmission

P valueORa (95% CI)

Analyse multivariée
Facteurs associés à une infection récente

Homosexuel masculin, âgé de moins de 30 ans, de 
nationalité française, vivant en région parisienne.



Sous-types non-B

0%

10%

20%

30%

40%

50%

60%

70%

80%

Hommes
Fem

mes

< 3
0 a

.
30

 - 3
9 a

.
40

 - 4
9 a

.
> 5

0 a
.

Homose
xu

els
Hˇtˇ

ro
se

xu
els UDI

Fran
ce

Afri
que S

ub Sah
 

Autre

95% CI
Groupe d'‰ge NationalitˇMode de contaminationSexe



< 0.0011
0.63 (0.55-0.73)

Ile de France
Autres

Région de résidence

< 0.0011
0.32 (0.25-0.41)

Hétérosexuelle
Homosexuelle

Mode de transmission

< 0.0011
1.29 (1.03-1.61)
0.95 (0.70-1.17)
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≥ 50
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Age

< 0.0011
10.85 (8.40-14.01)
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Homme français
Homme africain
Femme africaine
Femme française

Sexe et nationalité

P valueORa (95% CI)

Analyse multivariée
Facteurs associés à une infection «non-B»

Africain, âgé de moins de 30 ans, hétérosexuel, 
vivant en région parisienne.



Résultats
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10 372 nouveaux diagnostics

22 HIV-1/2
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NT: infections récentes pour la plupart



Génotypage sur DSS

RNA extraction
RT-PCR (env)
JC Plantier et al., AIDS 2005

- 460 bp

Séquençage
Analyse phylogénétique

302 échantillons sélectionnées:
§ 100 M
§ 168 NT
§ Plupart récents.
§ M et NT consécutifs (< 20 janvier 2005)
§ 22 B
§ 12 NB



Résultats: génotypage

13344125Total (302)

652875Non-typables (168)

53938M (100)

66-Non-B (12)

9112B (22)

Sérotypage

Non-amplifiésNon-BB

Génotypage

• 169/302 amplifiés (56%)
• 18/19 concordances (95%)
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• B : 113 (75.3%)
• non-B : 37 (24.7%)



Résultats: génotypage

13344125Total (302)

652875Non-typables (168)

53938M (100)

66-Non-B (12)

9112B (22)

Sérotypage

Non-amplifiésNon-BB

Génotypage

• CRF02_AG: 20
• A: 7
• G: 4
• CRF01_AE: 2
• D: 2
• F: 2
• Autres: 7



 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

7,789 new HIV diagnoses with DSS 
7,286 samples serotypable 

7,167 HIV-1  

3,136 HIV-1 non-B subtypes 

147 HIV-1 serotyped as subtype D 52 HIV-1 serotyped as CRF01_AE 

47 positive samples  
. 22 D 
. 13 B 
. 3 CRF02_AG 
. 3 CRF06_cpx 
. 1 G 
. 1 CRF01_AE 
. 4 U 

16 positive samples 
. 10 CRF01_AE 
. 2 B 
. 2 CRF02_AG 
. 1 A 
. 1 U 

 
 

RT-PCR and phylogenetic analysis 

Résultats: génotypage

Janvier 2003-Septembre 2005

9 F
7 Afr SS (5 Congo, 
1 RDC, 1 Cameroun)

5 MSM (4 F nés en 
F)

1 F
4 Asie (1 MSM)
3 Afr SS

0.96% (0.75-1.21) 0.46% (0.32-0.65)



Résultats: génotypage

 



Conclusions (1)
• Surveillance virologique réalisable à l’échelle nationale 

(effectif important) avec des moyens adaptés:
– DSS (facilité de transport).
– Tests de sérotypage: identification des variants « rares » et 

discrimination B vs non-B (possibilité de génotypage précis).
– Test d’infection récente: vision dynamique de l’épidémie au sein de 

différentes populations.
– Anonymisation.

• Participation volontaire des biologistes et consentement des 
patients. 



Conclusions (2)
• Données précises sur la prévalence des variants 

« rares »:
– VIH-2: 

• 1.8% dont 0.2% de probables doubles infections VIH-1/2. 
• Lié à la zone d’endémie: Afrique de l’ouest.

– VIH-1 gpe O: 
• 0.1%.
• 2 cas de double infection O/M.
• Lié à la zone d’endémie: Cameroun.



Conclusions (3)
• Proportion importante d’infections récentes: 25%.
• Transmission du VIH se poursuit de façon importante chez les 

homosexuels: la proportion est la plus élevée dans cette population 
(45.2%).

• Diffusion des souches virales hors de leurs population « d’origine »:
– Infections récentes par des virus non-B chez les homosexuels (15.3%).
– Infections récentes par des virus B chez les patients de nationalité d’un pays 

d’Afrique sub-saharienne contaminés par voie hétérosexuelle (26.3%).


